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 چکیده

  
بندی گونه دریایی برای حل بهتر مشکلات طبقهمیتوکن DNA با هدف استفاده از روش بارکدینگ این مطالعه

ارش شده از نقاط های گزو ارتباط ژنتیکی با دیگر نمونه( Platycephalus indicusنواری )دمکنماهی زمین

زیستی وحفاظت و های بومی و نیز حفظ تنوعبرداری بهینه از گونهمختلف دنیا و نیز برای مدیریت در بهره

مشتا  وسیله صیدههای ساحلی استان هرمزگان ببرداری از آبانجام گردید. نمونهبرداری پایدار از این گونه بهره

(  (P. indicusبا استفاده از کیت و از باله پشتی انجام گردید. روابط فیلوژنتیک DNA. استخراج انجام گرفت

دست آمده از ههای موجود در بانک ژن نشان داد که نمونه ببا استفاده از مقایسه با نمونهافزار مگا و وسیله نرمهب

هایی از چین و ک و در کلاستر اول در کنار نمونهمونوفیلیسواحل خلیج فارس در منطقه هرمز در یک کلاید 

نمونه مورد مطالعه و دیگر  دهد.همچنین در این مطالعه مشخص گردید کهعربستان سعودی خود را نشان می

ترتیب با نمونه هب 095/0تا  002/0توان با فاصله ژنتیکی بین های گزارش شده از دیگر نقاط دنیا را مینمونه

ثر استفاده از این ژنوم در بارکدینگ و از یکدیگر تمیز داد که این خود مؤید تأثیر مؤسعودی و چین  عربستان

رسم شبکه باشد. تعیین فاصله ژنتیکی با توجه به تفرق جغرافیایی و همچنین خصوصیات مورفولوژیک می

های دیگر العه نسبت به هاپلوتایپه مورد مطهای مورد مطالعه نیز بیانگر تفرق هاپلوتایپی نمونهاپلوتایپی گونه

تواند تنباط کرد که پراکنش این گونه میتوان اسدست آمده میههای ببا توجه به دادههمچنین مناطق بود. 

 ثیر مهاجرت احتمالی این گونه نیز قرار گیرد.تأتحت

 

 :های کلیدیواژه

           Platycephalus indicus داز ، بارکدینگ، ژن سیتوکرم اکسی 

 

 مقدمه | 1 

 

، Platycephalidaeخانواده  ،Platycephalus جنس از Flathead ماهی

هند و اقیانوس  طور گسترده در مناطق گرمسیری و معتدل اقیانوسبه

 انداطلس پراکنده شده اقیانوس شرقجنوب مدیترانه، آرام دریای

(Knapp, 1999; Shao and Chen, 1987; Cheng et al., 2019) .

 تا هارودخانه دهانه ها،مصب عمق،کم های خیلیدر آباین ماهیان 

 و فارس خلیج سراسر در بومی صورت. بهکندمی زیست متر 100 عمق

 مناطق در هاگونه از وسیعی دارند. بعضی پراکنش عمان دریای

 کشیده، بدنی شوند دارایمی یافت نیز سنگی مرجانی و اییصخره

 رو حدی تا هاچشم فوقانی، فک از ترطولانی یینیپا فک و  بزرگ دهان

 کندمی مدفون شن و گل زیر را خود بدن است. شده هدایت بالا به

(Froese and Pauly 2007 .)بلورهای از پوشیده بدن پشت رنگ 

 سفید سطح شکمی در و خاکستری به متمایل گاهی و ایقهوه کوچک

 در لگنی باله شده، جدا هم از خوبیبه که پشتی باله دو دارای .است

 اییقهوه کوچک هایلکه که دارای شکمی باله و ایسینه پشت موقعیت

 با افقی تاریک نوار 3 تا 2 دارای دمی باله. هستند هااشعه روی بر

 این صید  .است سفید پایین و بالا از و در وسط برجسته زرد هایخال

 و دستی یگیریتورهای ماه توسط عمقکم ساحلی هایآب در ماهی

 تورهای توسط رتبیش اعماق در و متر  30 عمق تا هایآب در مشتا

 شناسی کاربردیماهی هایپژوهش هنشری
 

Journal homepage: http://jair.gonbad.ac.ir 
 

 وزارت علوم، تحقیقات و فناوری

 دانشگاه گنبد کاووس
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 . دارای(Mohammadi Kia et al., 2012گیرد )می صورت ترال

 بالایی بسیار اقتصادی ارزش دارای کنزمین ماهی لذیذی بسیار گوشت

 شودمی محسوب کشور نآ تجاری صید سومین ژاپن در کهطوری است

(Masuda et al., 2000 .) 

فی موجودات ممکن است در اثر ، فیلوژنوگراییهای دریادر محیط

عوامل محیطی های پیچیده بیرونی شکل بگیرد مانند کنشبرهم

، تأثیرات انسانی و های اقیانوس)تغییرات آب و هوایی، دمای آب، جریان

، در فاز پلاژیک مدت زمان لاروی، های ذاتی )ظرفیت پراکندگیویژگی

 .(Klimova et al., 2014, Bayha et al., 2015و غیره( )

گونه  150تقریباً  .بندی این جنس دارای سابقه طولانی استطبقه

 اندنظر گرفته شدهمعتبر درصورت همورد ب 77، اما فقط ارائه شده است

(Puckridge et al, 2013; Imamura, 2015.)  

 از صفات مورفولوژیکی برای حل کردن مشکلات تاکسیونیاستفاده 

. بندی سنتی آبزیان مؤثر باشدتواند در طبقهدرستی نمیدر مواردی به

ها با ها و زیرگونهتفرق ژنتیکی در جهت شناسایی گونهاستفاده از 

ها گونهکه اغلب در بین ( COI) استفاده از ژن سیتوکروم اکسیداز

تواند در توزیع سیستمانیک و می ،دهدنشان میتفاوت قابل توجهی را 

ن در این بنابرای ثر باشد.ؤر از اختلافات ژنتیکی موجودات مدرک بهت

 جهت، (COI) ژن سیتو کرم اکسیدازای از ارتباط استفاده از قطعه

 و (Hebert et al., 2003) بسیار اثبات شده است DNAبارکد کردن 

های جدید کشف گونه(، Domingues et al., 2013) هادر افتراق گونه

های رمزنگاری شده کشف گونه(، Gao et al., 2011)ثبت شده 

(Hajibabaei et al., 2007; Zemlak et al., 2009) شناسایی ،

 به اثبات رسیده است. (Bian et al., 2008)اکتیوپلانکتون 

واری تحت نکن دمگونه ماهی زمین در همین ارتباط اخیراً

 Platycephalus  در چین و Platycephalus Sp.1 ایهواریته

Sp.2اساس خصوصیات مورفولوژیکی و بارکد گذاریدر ژاپن بر DNA 

 Qin et) ها را در سطح ژنتیکی اثبات کردثبت شد و اعتبار این گونه

al., 2013, Nakabo et al., 2002 .) همچنین در مطالعات اخیر

سه جایگاه ژنی ( Cheng et al., 2019)و همکاران  chengتوسط 

این گونه میتوکندریایی برای روشن شدن تاریخ فیلوژنی و فیلوژوگرافی 

 یابی شدند. رام غربی توالیدر اقیانوس آ

وکندری میت DNAمطالعه حاضر با استفاده از روش بارکدینگ  

و ارتباط  Platycephalus indicusبندی برای حل بهتر مشکلات طبقه

و ن )هرمزگان( برداری شده از منطقه ساحلی ایراهگونه نمونژنتیکی 

ای گزارش همقایسه اختلاف ژنتیکی نمونه مورد بررسی با دیگر نمونه

برداری بهینه از شده از نقاط مختلف دنیا و نیز برای مدیریت در بهره

برداری پایدار از زیستی وحفاظت و بهرههای بومی و نیز حفظ تنوعگونه

 دید.این گونه انجام گر

 هامواد و روش | 2
وسیله صید مشتا انجام ههای ساحلی استان هرمزگان بها از آبنمونه

 DNA سازی و در الکل به آزمایشگاه منتقل شد.ی جدا، باله پشتگرفت

ها با استفاده از کیت مخصوص مطابق با دستورالعمل شرکت نمونه

 استخراج شده از طریق DNAسازنده استخراج گردید. کیفیت 

درصد مورد ارزیابی قرار گرفت. همچنین  1الکتروفورز افقی با ژل آگارز 

های ها در طول موجبا خوانش میزان جذب نوری نمونه DNAکمیت 

( Eppendorf, Germanyنانومتر در دستگاه بایوفتومتر ) 280و  260

تا زمان انجام  DNAهای (. نمونهKing et al., 2001تعیین گردید )

 نگهداری شدند. -C20°ای پلیمراز در دمای هواکنش زنجیر

نانوگرم  100با استفاده از ترکیبی حدود ای پلیمراز واکنش زنجیره

ماکرولیتر حاوی  25استخراج شده در یک واکنش به میزان  DNAاز 

-F 5′)پیشرو و معکوس(  ماکرولیتر از آغازگرهای 0.6

TCGACTAATCATAAAGATATCGGCAC-3  وReverse 

CTTCAGGGTGACCGAAGAATCAGAA-3′  (Ivanova et 

., 2007al ،)25 2 مولارمیلیMgCl ،10 مولار میلیdNTP (Promega 

USA ،)5X PCR buffer (Promega)  واحد از 5وTaq DNA 

polymerase (Promega)   استفاده گردید. جهت بهینه کردن عملیات

PCRتصال ، در مرحله اول با دادن دامنه حرارتی، بهترین دمای ا

(Annealing Temperature) گرها به رشته الگو هر کدام از آغاز

ترین باندها و جهت اخذ بهترین و شفاف دست آمد و در مرحله بعدهب

از طریق  PCRهای ناخواسته، اقدام به بهینه کردن محصول حذف باند

گردید. سیکل  dNTPژنومی و  2MgCl ،DNAهای تغییر غلظت

 30دقیقه و 4مدت درجه به 94امل سیکل اولیه شده ش حرارتی استفاده

سازی سرشتهسیکل شامل دماهای وا 40دنبال آن ثانیه، به

(denaturation )94  ثانیه 30درجه( اتصال ،annealing )54  درجه

دقیقه و در  1مدت درجه به 72( Extension) ، بسط و تکثیرثانیه 45

پنج میکرولیتر قه بود.. دقی 5مدت درجه به 72آخر دمای تکثیر نهایی 

باز جفت  100همراه مارکر مولکولی ها بهنمونه تمامی PCRاز محصول 

(Fermentas GmbH, Germany در ژل آگارز )درصد الکتروفورز  دو

 10د استفاده با غلظت میکرولیتر از پرایمر مور 50همراه به و بقیه آن

مولکولی شرکت  بخش پس از ارسال به منظور تعیین توالیپیکومول به

یابی استفاده الگو برای توالی DNAعنوان به وسازی ماکروژن، خالص

با بسته  forwardهمراه آغازگر به DNAیابی های توالیشدند. واکنش
BigDye (BigDye kit-3.1, Applied Biosystems, Foster City, 

CA, USA)  و توسط دستگاهDNA analyzer  مدلXL3730  

(Applied Biosystems, USA) .یابی با پس از توالی انجام شد

 Blasternو رویه  Blastو ابزار قدرتمند  BioEdit افزاراستفاده از نرم

دست آمده سنجیده شد. ههای بمیزان همولوژی توالی NCBIدر پایگاه 

 افزارنرم با  مشابه هایتوالی بازنگری ها،توالی دریافت از پس

Chromas-2.23 ها،توالی میان اختلاف شناسایی منظوربه .شد انجام 

ردیف شدند هم Clustal Wافزار مبا نر شده یابیتوالی هاینمونه

(Thompson 1994درخت تکاملی به روش نزدیک .) ترین همجواری

(Neighbor-Joiningبر )اساس مدل Kimura 2-parameter ، با

نوع (. تKimura 1980رسم گردید ) MEGA-4افزار استفاده از نرم

و DnaSp (Rozas et al., 2003 )های افزارهاپلوتیپی با استفاده از نرم

Median-joining haplotype network  .محاسبه شد 
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با استفاده از گرادیانت  COIجهت تکثیر ژن  PCRسازی واکنش بهینه
ترین دما برای اتصال گراد نشان داد که مناسبدرجه سانتی 48 -60دمایی

گراد است. آغازگرهای امکان تکثیر بخشی از ژن درجه سانتی 48آغازگر، دمای 

COI  جفت باز را فراهم نمودند. الگوی باندی محصول  645به طول تقریبی
PCR .روی ژل آگارز دو درصد در شکل زیر نمایش داده شده است 

 
 

    روی ژل آگارز دو درصد COIژن  PCRالگوی باندی محصول  -1شکل 

 

 

 
 

های گزارش قه خلیج فارس در مقایسه با نمونهط( در منPlatycephalus indicusنواری )کن دمزمینبرداری شده از ماهی نمونه COIژن  فایلوژنیدرخت  -2شکل 

 Neighbor-Joining به روششده از مناطق دیگر 

دهد که نمونه نشان می های موجود بانک ژنبا استفاده از مقایسه با نمونه (Platycephalus indicus)ی وارندمکن گونه ماهی زمین روابط فیلوژنتیک

.ن و عربستان سعودی خود  قرار گرفته اندهایی از چیستر اول در کنار نمونهدست آمده از سواحل خلیج فارس در یک کلاید مونوفیلیک و در کلاهب
 

 

 
 
 
 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

کن ( ماهی زمین mtDNA) COI( ژن (Median-joining haplotype network Bandelt et al., 1999اساس های مورد بررسی برباط هاپلوتایپی توالیارت -3شکل 

ترتیب هب 1ترتبب در کلاستر شماره ههای گزارش شده از مناطق دیگر بقه خلیج فارس در مقایسه با نمونه( در منظ  Platycephalus indicusنواری )دم

 6کانادا و استرالیا(،  ،)آمریکا 5و  4 ،3(، )چین، خلیج فارس و عربستان 2و  1های هاپلوتایپ 2)چین(. و در کلاستر شماره  13 ،12، 11، )استرالیا( 9 و 10های هاپلوتایپ

 نظر گرفته شده است.در  Out Groupعنوان به 12وتایپ شماره شوند. هاپل( مشاهده می)استرالیا و چین 8 و 7( ، )هند

 Platycephalus indicus COI Persian Gulf 

 MH615490.1 Platycephalus sp.china 

 KU499807.1 Platycephalus indicus arabian 

 KR861547.1 Platycephalus indicus USA 

 DQ885039.1 Platycephalus indicus Canada 

 JX488174.1 Platycephalus indicus Australia 

 MK902715.1 Platycephalus indicus India 

 JX488159.1 Platycephalus sp. Australia 

 KY463442.1 Platycephalus indicus China 

 GU673219.1 Platycephalus indicus Australia 

 DQ107989.1 Platycephalus fuscus Australia 

 MH615537.1 Platycephalus sp.e china 

 JF952812.1 Platycephalus indicus china 

 MH615536.1 Platycephalus sp.e china 

 JN312819.1 Platycephalus bassensis Australia COI 

100 

97 

100 

66 

92 

100 

82 

100 

77 

100 

68 

0.0100 

Cluster 2 

Cluster 1 

 [
 D

O
I:

 1
0.

22
03

4/
ja

ir
.8

.3
.1

9 
] 

 [
 D

ow
nl

oa
de

d 
fr

om
 ja

ir
.g

on
ba

d.
ac

.ir
 o

n 
20

26
-0

6-
21

 ]
 

                               4 / 9

http://dx.doi.org/10.22034/jair.8.3.19
https://jair.gonbad.ac.ir/article-1-690-en.html


 
 و همکاران پورمظفر                                                               شناسی کاربردیهای ماهیپژوهشنشریه                                                                                |         22

 مورد مطالعهفاصله ژنتیکی بین مناطق در صد   -1جدول  

 

با دو هزارم درصد و بیشترین فاصله ژنتیکی بین نمونه جدا شده از خلیج فارس و نه را با نمونه گزارش شده از عربستان سعودی کمترین فاصله ژنتیکی نمو

   ثبت گردید.درصد  9نمونه هایی از کشور چین تقریبا با 

 

 

 
 

های گزارش شده از قه خلیج فارس در مقایسه با نمونهدر منظ ( Platycephalus indicusنواری )کن دمگونه ماهی زمینCOI ژن  های ردیفی توالیهم -4شکل 

 مناطق دیگر

های گزارش شده از قه خلیج فارس در مقایسه با نمونهدر منظ (Platycephalus indicusنواری )کن دمگونه ماهی زمینCOI ژن  های ردیفی توالیهم -4ادامه شکل 

 مناطق دیگر

 

14 13 12 11 10 9 8 7 6 5 4 3 2 1  
              P. indicus_ _Persian_Gulf 

            0.002 KU499807.1_P. indicus_arabian 
           0.002 0.000 MH615490.1_Platy_sp.china 

           0.028 0.028 0.027 DQ885039.1_P. indicus_Canada 
        0.001 0.029 0.029 0.028 JX488174.1_P.  indicus_Australia 

           0.004 0.003 0.029 0.029 0.029 KR861547.1_P.  indicus_USA    
         0.042 0.045 0.044 0.037 0.037 0.037 MK902715.1_P. indicus_India 
           0.041 0.048 0.045 0.046 0.045 0.045 0.046 JX488159.1_Platy. sp.Australia 

      0.005 0.044 0.044 0.042 0.043 0.046 0.046 0.046 KY463442.1_P. indicus_China 
     0.090 0.089 0.077 0.077 0.077 0.076 0.075 0.072 0.075 GU673219.1_P. indicus_Australia 
    0.077 0.097 0.100 0.092 0.084 0.087 0.085 0.087 0.085 0.087 DQ107989.1_P. indicus Australia 

  0.058 0.081 0.094 0.095 0.094 0.092 0.094 0.092 0.093 0.090 0.092 MH615537.1_Platy. sp.e_china 
  0.000 0.058 0.081 0.094 0.095 0.094 0.092 0.094 0.092 0.093 0.090 0.092 JF952812.1_P. indicus_china 
 0.000 0.000 0.058 0.081 0.094 0.095 0.094 0.092 0.094 0.092 0.093 0.090 0.092 MH615536.1_Platy. Sp. china 
0.131 0.131 0.131 0.125 0.132 0.131 0.132 0.138 0.131 0.131 0.129 0.132 0.129 0.131 JN312819.1_P._bassensis_Australia_ 
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 گیریبحث و نتیجه | 4
ها برای ترین روشمؤثرترین و قابل اعتماد ی ازعنوان یکبه COI ژنوم

شناخته شده است. در این مطالعه روابط  هاگونه شناسایی و ثبت ژنوم

 (Platycephalus indicus)واری ندمکن گونه ماهی زمین فیلوژنتیک

دهد که نشان می های موجود در بانک ژنبا استفاده از مقایسه با نمونه

مونوفیلیک و دست آمده از سواحل خلیج فارس در یک کلاید هنمونه ب

هایی از چین و عربستان سعودی خود را ستر اول در کنار نمونهدر کلا

(. در این تحقیق کمترین فاصله ژنتیکی نمونه را 2دهد )شکلنشان می

با نمونه گزارش شده از عربستان سعودی خود را نشان داد که دور از 

از جمله ) یهای میتوکندربا توجه به انتقال مادرزادی ژنومانتظار نبود. 

( Ward et al., 2009) توسط وارد و همکاران در گزارشی ، (COIژن 

اساس بربه انجام روابط فایلوژنی با توجه به این نظریه پرداخته و 

توسط  COIبارکدینگ بیش از هزار گونه از ماهیان با استفاده از ژن 

و دارد که میزان اختلاف ژنتیکی بیش از دو درصد این محقق اظهار می

 ثیر عوامل اکتسابی است.تآی بوده و کمتر تحتیا بالاتر بیشتر مادرزاد

این اختلاف ژنتیکی کم بین نمونه گزارش شده در این مطالعه بنابر

باشد. پذیر میزارش شده از عربستان سعودی توجیهنسبت به نمونه گ

نمونه مورد مطالعه و دیگر  همچنین در این مطالعه مشخص گردید که

توان با فاصله ژنتیکی ای گزارش شده از ذیگر نقاط دنیا را میهنمونه

از ترتیب با نمونه عربستان سعودی و چین هب 095/0تا  002/0بین 

ثر استفاده از این ژنوم در یکدیگر تمیز داد که این خود مؤید تأثیر مؤ

توجه به تفرق جغرافیایی و همچنین ارکدینگ و تعیین فاصله ژنتیکی باب

 (. 1باشد.)جدول مورفولوژیک میخصوصیات 

 وسیله بارکدهب Platycephalus تجزیه و تحلیل فیلوژنتیک جنس

COI و همکارانپاکریدج  توسط (Puckridge et al., 2013 ) سطح

دهنده هشت را نشان داد که نشان P. indicus بالایی از تنوع ژنتیکی

دیترانه غربی اقیانوس آرام غربی و م لاین جدا شده در سطح وسیعی از

( به Cheng et al., 2019) و همکاران چنگباشد. در مطالعات اخیر می

رام پرداختند غربی اقیانوس آهای شمالمطالعه جمعیت این گونه در آب

کثر نواحی پراکنش این سایت مختلف در ا 22نمونه از  411و در کل 

وکندریایی میتبرای این منظور سه جایگاه ژنی  .برداری شدندگونه نمونه

ها توالی شدند. اریخ فیلوژنی و فیلوژوگرافی ماهیبرای روشن شدن ت

 در Platycephalus داری از چهار گونهنتایج نشان داد تمایز معنی

 های گزارش شدهبه نسبت نمونهرام آ غربی اقیانوسشمال

Platycephalus sp.1 و Platycephalus sp.2  گزارش شده از چین

بیشتر  P. indicus حالی که رابطه ژنتیکی آنها بادرشت و ژاپن وجود دا

 .بود

ها جمعیت ژنتیکی ساختار گیریشکل عامل ترینمهم جغرافیاییجدایی 

 مکانی فاصله علتبه هاجمعیت بین آمده وجودبه است. بخشی از تنوع

 هاجمعیت بین زیاد جغرافیایی همچنین فاصلة .است هاجمعیت بین

 ,.Wang et al) دارد ژنی جریان و ژنتیکی ساختار روی مهمی تأثیر

بین مناطق مورد بررسی در تحقیق حاضر فاصله  که آنجا از .(2008

اختلاف و فاصله  اصلی دلایل از جغرافیایی زیادی وجود دارد احتمالاً

 که است جغرافیایی فاصله ژنتیکی زیاد بین مناطق مورد بررسی افزایش

ژنی در اثر وجود موانع فیزیکی و یا طبیعی  جریان کاهش آن علت

 بین ژنتیکی اختلاف . اصولاً(Beacham et al., 2004) باشدمی

-به خاص منطقه یک در افراد معتج نتیجه در های یک گونهجمعیت

 یکدیگر با درونی آمیزش واسطهبه گونه یک هایجمعیت و آیدمی وجود

 Pinera etکنند )می دایجا را جمعیت همان به منحصر ژنی مخزن یک

al., 2007.) هایی از چین که در این مطالعه میتوان به حضور هاپلوتایپ

های کانادا و آمریکا اشاره دا نسبت به نمونهو استرالیا در یک کلاید ج

های مورد مطالعه نیز ارتباط رسم شبکه هاپلوتایپی گونه. در همین کرد

های دیگر عه نسبت به هاپلوتایپلبیانگر تفرق هاپلوتایپی نمونه مورد مطا

 در ژنتیکی هایتفاوت وجود اصلی علل از (. یکی3مناطق است )شکل

. است آنها پراکندگی و گسترش توانایی دریایی، جانداران هایجمعیت

 حالت دریایی موجودات زندگی مراحل از یکی کهصورتی در لذا

 مختلف لفواص در است ممکن آنها گسترش باشد، داشته پلانکتونی

توانایی  همچنین و مناطق هیدرولوژیک همچنین شرایط .بیفتد اتفاق

هستند )  ثیرگذارتأ ژنی جریان میزان بر نهاگسترش و پراکندگی آ

Garcia and Reset, 1981 .) علاوه بر این، در تحقیق حاضر نتیجه

در بین  ترسیم درخت تکاملی دارای یک نکته قابل توجه بود و آن اینکه

کلاید قرار در یک های عربستان وایران که در دو گروه خواهری نمونه

ای از منطقه چین در کنار نمونه منطقه خلیج فارس اند، نمونهگرفته

های مختلف به گزارشات متعددی بر حضور گونه توجهبامشاهده گردید. 

های طور گسترده در آببه Platycephalus از جنس Flathead ماهی

 ,.Chen, 1982; Zhang et al., 1994; Chang et al) ساحلی چین

ثیر تأتواند تحتتنباط کرد که پراکنش این گونه میتوان اسمی (1980

 -آوری نمونهحال جمعدر اینمهاجرت احتمالی این گونه نیز قرار گیرد. 

دریای عمان و نیز اقیانوس هند های بیشتر از منطقه خلیج فارس و 

 .رافیایی حضور این گونه ضروری استمنظور تعیین محدوده جغبه

پراکنش ذخایر ژنتیکی این های بومی با توجه به دقیق گونهشناسایی 

منظوراعمال مدیریت بهینه صید و پایداری طولانی مدت ذخایر گونه به

شود کند و منجر به حفاظت از اکوسیستم منطقه میکمک میاین گونه 

(Ward et al., 2005; Xiao et al., 2005در این .) حال ارائه هرگونه

توصیه نهایی در ارتباط با برداشت از این ذخایر ، نیاز به تجزیه و تحلیل 

دقیق مورفولوژیکی دارد. با توجه به ارتباط شدید واگرایی و تفرق 

زایی، بارکدینگ گونههای میتوکندریایی در ارتباط با روند ژنتیکی توالی

همزمان و با ورفولوژیکی باید و تجزیه و تحلیل م DNA و کدگذاری

نشان  COI نظر گرفتن این موارد انجام گیرد. تجزیه و تحلیل توالیدر

 .P با گونه خلیج فارس های ساحلیآوری شده از آبداد که نمونه جمع

indicus های تواند آنها را از سایر گونهپوشانی داشته و میهم

Platycephalus ر اینجا به اطلاعات دهای ارائه شده داده .جدا کند

بندی صریح گونه کمک کرده و نیز به محققین در بیشتر و طبقه

نماید. امید است که این مطالعه شناسایی پراکنش این گونه کمک می

 ، حفاظت از تنوع زیستی و مدیریت شیلاتی برداری پایداربهره نه تنها در
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های متعدد از این یی گونه، بلکه در آینده به شناسااین گونه کمک کند

 جنس نیز یاری رساند.
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Abstract 
The present study aimed to solve the taxonomic problems of Bartail 

flathead (Platycephalus indicus) using mitochondrial DNA barcoding 

method. In addtion, the genetic relationship of P. indicus with other 

reported Bartail flathead (P. indicus) from different parts of the world was 

investigated for better management and sustainable conservation. Sampling 

was performed from the coastal waters of the Hormozgan Province. DNA 

was extracted from dorsal fin using DNeasy Tissue Kit. For phylogenetic 

analyses of Bartail flathead (P. indicus) the data were compared with those 

found in the NCBI Gene bank. The results showed that the collected 

samples from the Persian Gulf had a monophyletic clade along with 

collected samples from China and Saudi Arabia. It was found that the 

Bartail flathead (P. indicus) collected from the Persian Gulf and other 

reported Bartail flathead (P. indicus) from other regions can be separated 

with the genetic distance of 0.002 to 0.095, which confirms the effective 

use of the COI genome in barcoding and genetic distance determination 

according to geographical dispersion as well as morphological 

characteristics. The haplotype network plot of the studied species also 

showed the haplotype distribution of the studied species compared to other 

haplotypes. Based on the obtained results, it can be assumed that the 

distribution of this species can be affected by the migration patterns of this 

species. 

Keywords: Platycephalus indicus, Barcoding, Cytochrome Oxidase I gene 

(COI) 

 

 [
 D

O
I:

 1
0.

22
03

4/
ja

ir
.8

.3
.1

9 
] 

 [
 D

ow
nl

oa
de

d 
fr

om
 ja

ir
.g

on
ba

d.
ac

.ir
 o

n 
20

26
-0

6-
21

 ]
 

Powered by TCPDF (www.tcpdf.org)

                               9 / 9

http://dx.doi.org/10.22034/jair.8.3.19
https://jair.gonbad.ac.ir/article-1-690-en.html
http://www.tcpdf.org

